Cryaujcku nporpam: J{uniomupanu Ouosor
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CraTyc npeanmera: n300pHH

Bpoj ECIIb: 5

YcioB:

Hwb npeamera

wb kypca je 1a ce CTyJeHTH yIo3Hajy ca Hajuenthe kopumheHM 06azama rojgatraka y MOJICKYJIapHOj
OMOJIOTHjH Ko U JIa CaBlia/iajy HajBaxkHUje OMOMH(OpMaTHye aaTKe 3a MpeTpakuBambe AaTHX 0a3za.

Hcxon npeqmera

HakoH ycriemrHor 3aBpIIeTka OBOT Kypca CTyIEHT je y CTamby J1a AeMOHCTPHpPA 3HAIE O 3HaYajHUM Oa3ama
MoJIaTaka y MOJICKYJIapHOj OMOJIOTHjH, Kao U Jia epuKacHO npoHalje xkesbeHy HHYOpMAINjy KopHUIhemheM
JOCTYMHHUX OMOUH(DOPATHIKHX ANATKU.

Canpaxaj npeamera
Teopujcka nacmaea

WHdopmanuje Koje ce TeHEpHIy Ha I0JbY MOJIEKYJIapHe OMOJIOTHje, Kao MOCIeULA BeHOT HHTEH3UBHOT
pa3Boja, cy umaje KJby4Hy YJIOTYy y pa3Bojy OnonH(popMaTHKe U CBPCTaHE Cy Y BHIIE CTOTHHA 0a3a mojaraka.
Tokom oBOT Kypca CTyAeHTH Tpeba Jia ce yIo3Hajy ca Haj3Ha4ajHujuM Oa3aMa IojaTaka Koje ce KOpUCTe Y
MOJIEKyJIapHOj OnoJioruju: 0ase Koje Mpyskajy OTBOPEH HPUCTYII JINTEPATyPHUM U OHOIHOrpadcKuM rmojanuma
(PubMed, BioMed Central, PLoS), 6a3e mogaraka ca HykineotuanumM cekBennama (GenBank, EMBL, DDBJ),
6a3e ca nporenHckuM cekBeHiiama (Uniprot-KB: SWISS-PROT, TrEMBL, PIR-PSD), 6a3e ca pazauautum
renomckuMm cekBernama (EST, STS), renomcke 6a3e momaraka (NCBI, EBI, TIGR, SANGER), 6a3e nonaraka
ca TPOJIMMEH3MOHAIHOM CTpYyKTypoMm npotenta (PDB), Heke n3zBenene 6a3e nogaraka (InterPro, Prosite,
Pfam,). Tokom kypca ce oOpalyyje u nperpaxuBame 6a3a nogaraka npema kibyuHoj peun (ENTREZ and SRS)
wiu nipeMa cekBeHin (BLAST and FASTA). Kako Ou aHanu3upanu CeKBEHIIE CTYISHTH Tpeba Jla ce yIo3Hajy
pasnuuntuM Gopmatuma cekBeHuu (GenBank, FASTA, GCG, MSF), ca nojMoBUMa XOMOJIOT, OPTOJIOT,
rapaJior, CKOpHHI' MaTpHILIe, Kao U J1a Hayde Jja OpaBHajy JIBE WJIM Bullle cekBeHIU. Ha kpajy ce cTyaeHTH
yno3Hajy ca OMIM 6a3om Kkoja omucyje nmoBezaHocT nonumopduzama u 6osiectu ko Jbyau u KEGG,
janaHckoM 06a30M MeTabONMYKUX IyTeBa U Ipyrux henujckux nporeca.

Tpaxmuuna nacmasa

Ha mpaktuuHOj HacTaBH, Koja he ce oBUjaTH y pauyHapCKOj YYHOHHIIH, CTYJICHTH he Kpo3 KOHKpETHE
MpuUMepe 1 3aJIaTKe HAYYUTH Jia Ce CHajla3e U Jia nmpoHal)y xesbeHy HHpopManujy y oabpanum Oazama
10/1aTaKa.
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Bpoj yacoBa akTnBHe HacTaBe:4 ‘ Teopujcka HacTaBa: 2 IIpakTuyna HacTaBa: 2+0+0

Mertone n3Bohema HacTaBe: [IpenaBama, BexxOe, KOHCYITALUje

OneHna 3Hamba (MakcuMaaHu 6poj noena 100)

T0eHa
IIpenncnntHe 00aBe3e 3aBpUIHU HCIIAT IocHa
AKTHMBHOCTH y TOKY IpeJaBama 10 YcMenu ucnut 30
CemuHapu 60




