Tab6ena 5.1 Cneuudukanyja npeaMeTa Ha CTYIHjCKOM IIPOTpaMy AOKTOPCKUX CTyAHja

Ha3us npeamera: bronHpopMmaTtika y HCTpaKMBamby HYKIEHHCKUX KHCEIIMHA U TPOTeHHA

Hacrasuunm: ap Exsapn Iletpu, ap Jenena [Typah

CraTyc npeamera: m360pHu

Bbpoj ECIIb:

YcioB:

Iub mpenmeTa
b npenmera je qa ce CTYyISHTH YIO3HAjy OMOMH(OPMATHYKKM I10jMOBHMA U METOaMa Koje ce KOpUCTe Y
aHaJIM3H HYKJIEWHCKUX KHCEIMHA U MPOTeHHA Y OMOJIOUIKUM UCTPAKUBAKBUMA.

Hcexon npeamera

HakoH opcmymaHor Kypca CTy#eHTH Oum Tpebamu ma pa3yMejy W Ja Hayde Ja KOPUCTe pasjn3uTe
KOMEpIMjAIHO JAOCTYIHE MPOTrpaMe 3a aHAINW3y HYKICHHCKUX KHCENnHA U mpoTerHa. Takohe, Tpebanu 6u na
Hay4e Jia IpuMeHe OHOMH(POPMATHKY Y pellaBamky KOHKPETHUX OHONOMIKUX Mpodiema.

Cajgp:kaj npeamera

Teopujcka nacmasa

bruonHdpopmMaTHKa je AMCHMIUIMHA KOja MpeACTaBba Be3y OMOJIOTHje, MaTeMaTHKEe M MpOorpamMHpama, a Koja
AMa H3y3eTHO BaIMKy INpPUMEHY y Pa3IMYMTHM HaydHUM oOiactuma. Behwna caBpeMeHHX OHOJIOIIKHX
HCTpa)KMBama KOPUCTH HEKy O OHONOMIKMX 0a3a TmojaTaka, Kao W HEKYy OJ METOa 3a H3y4aBarbe
opraHuzaiigje, CTpyKType, QyHKIHje U eBONyIHje OHONOMKNX MakpomolieKyaa. TOkoM Kypca CTyAeHTH Tpeba
Jla CaBlia/lajy HajBaKHUH]E KOHIICNITE, METOJC M allaTKe KOje ce KOpPHUCTe y OMOMH(POPMATHYKO] aHAIU3U
HYKJICUHCKUX KucenuHa W mpotenHa. Ctymentu he Tokom Kkypca crehu 3Hame o ciemehinM Temama: a)
6uosomike 6a3ze moJaTaka y KojuMa ce 4yBajy pa3iniuTe HyKJICOTHUIHE UITH aMUHOKHCEIMHCKE CEKBEHIIE Kao U
HauyuH Ha KOjU Ce OHE MpeTpaxyjy, 0) mpeTpaxuBame 0a3a 10 CIMYHOCTH 1) ojpehuBame anajMeHTa
HYKJICOTHIHAX ¥ AMHUHOKHCEIMHCKUX CEKBEHIM, 1) oapehuBame (umoreHerckor crabma, €) aHaim3a
CTpyKType U (yHKUHje OHOIOMIKMX MakpoMmoiekyna U ¢) Bese m3Mel)y reHa u cTpykrype OHoOMoneKyna —
CTPYKTYpHE OCHOBE T€HETHYKE KOH3EPBHCAHOCTH.

Ilpaxmuuna nacmasa
Crynutu he Outn y obaBe3u Ja HamMITy CEMHUHAPCKU paj Koju he OMTH ycaryialeH ca TeOpHjCKUM IIpOrpaMoM
Kypca, aJld M ca TeMaTHKOM KOjoM ce OaBe.
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bpoj uacoBa akTHBHE HAaCTaBe | Teopujcka HacTaBa: | IIpakTnyna HacraBa:

Mertone n3Bolhema HacTaBe
Teopujcka HacTaBa ce U3BOJM y BUIY IIpeiaBama WM KOHCYJITAll]ja, a IPAKTUYHA Ha pauyHapy.

Ouena 3Hama (MakcuMaJHu O6poj moena 100)
Cemunapcku pan: 70 moeHa
AKTHBHOCT Ha Kypcy: 30 moeHa

HaunH mpoBepe 3Hama MOry OMTH Pa3iW4uTH : (IIMCMEHM HCIHTH, YCMEHH HCIIT, Ipe3eHTallhja MpojeKTa,
CEeMUHApH UTAL......






