Cryaujcku nporpam: [lpumemeHna MmaremaTnka — Hayka o nogauuma (,,Data Science”)

HuBo ctyauja: mactep cryauje

Ha3zus npeamera: OOpaja BeIMKUX KOJIMYHMHA MOAATAKA Y MEIUIIUHHI U OUOJIOTHJU

HacrtaBuuk: Jlyman Jakoseruh, Mupjana MBanosuh

Craryc: n30opHu

ECIIb: 5

YcaoBu: [Ipeno3naBame 00IMKa 1 MATUHCKO YU€He, YBOJ Y JUTHTAIHY 0Opaay CUTHaIa

nsb npeaMera

- Pa3ymeBame OCHOBHUX MPHHIMIMA U Kopuithema padyHapa y MEJUIINHH, 00paay CIHKa,
MOJIeNUpamy 00JIMKa U 110jaBa.

- PasymeBame aHanmse nogynupama oaIyKa, Iperno3HaBama 00JIMKa 1 KOHCTPYKIIHja MOIeNa
IpeIMKIUja U eBalyalja y KOHTEKCTY IPUMEHA Y MEAUIIUHH.

- Pa3ymeBame OCHOBHHMX pauyHapCKHX METO/IA 3a aHAIN3Y M HHTEPIIPETAIH]y BEITUKHX
nojataka y 0monHpopMaTuIu.

Hcxon mpeamera

HckycTBO y aHainu3u U 00paay MEJUIIMHCKUX CIIMKa MOMONY HaIllpeIHUX allropuTama Kao CTo Cy
perucTpaimja, CIMKe, akTHBHUA OOJIMK M MOJICTTUPAmhE 10jaBa.

HckycTBo y Kopunihemy MOAPIIKE y OATy4YUBakby, KA0 U y CUCTEMHMa 3aCHOBAaHUM Ha 3HaIby U
yuewy y OKBUPY pauyHapcKe [WjarHOCTHKe, IUJIaHUpama W TMpahema TeparneyTcKux
MHTEPBEHIIN]A.

HckyctBO y Kopummhemy ajaroputraMa 3a aHajdu3y HH30Ba M TOpaBHAamba, aHaIU3€ IOjaTaka
MHUKPOHHU32, OMOJIOMIKMX MPEXa.

Canpixaj mpenMera

VB0 y METUITMHCKE CUKE: OCHOBHU TIOJMOBH, PE30JYIIHje, ONTUMHU3AIIN]ja, HHTEPOJIal]ja.
Mopenupame 00JIMKa U 1ojaBa: oJipeAHHUIe 00JIuKa, perucTpalirja, TeKCTypa u 1mojasa,
CTaTUCTHYKO MOJIEIHNparme 00IMKa U TeKCTYpa, peAyKIrja TMMeH3Hja, Kiacudukaiuyja ciuka,
MOJICJIA aKTUBHUX OOJIMKA U T0jaBa.

Perucrpanyja cimke — ycrocTaBbambe CTPYKTYPHUX U TEOMETPH]CKUX Be3a u3mely
MEIUIIMHCKUX CIIMKa, HOpMaJIn3allija u IJbHE Mepe, TpaHnchopMaiuje u nedopmaryje.
VYBoa y ouomenununcke curaane (1D, multichannel), mpuMena ocHOBHUX BpEMEHCKUX
MpoIieaypa 3a aHaIKU3Yy, MapaMeTpu3alrja 1 MpeICTaBJbambe 00enexja. AHaIN3a CUTHANIA U
Ipero3HaBame 00JIMKa — aJITOPUTMH 33 e(pUKACHY HEMHBAa3UBHY JUjarHOCTUKY, Tpaheme u
pexabmiurannjy. OCHOBU padyHapCcKe HEypoJoTHje.

VYBoOJ y reHeTHUKe TofaTke (HU30BH, EKCIPECH]je, MHTEPAKIIH]je), IPOHATAXKEHE MoJaTaka y
ounonomkuM O6a3zama nogataka (GenBank, Swiss-Prot, MIPS, GEO, ArrayExpress). MaTerpanuja
XeTeporeHux nojaraka. Meroau 3a ysoheme nHhopMaTHUKUX METO/a Y TEHETUYKE MO/IAaTKE,
MIPEANKIIN]j€e, IOBE3UBAE TeHa M 00JIECTH, MHTEPAKIIHje JICKOBA U IPOTEHHA, METAareHCKa
aHau3a.
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MeTtone nzBohema HacTaBe
[IpenaBama; MoHaBJbamkE; AKTUBHO y4elIhe CTy/IeHaTa y peniaBamy npobiema; Jlaboparopujcke
BexOe, MPUMEHa Ha peaHe mpuMepe.

Onena 3Hama (MakcumasaHu Opoj moena 100)
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